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LES MUTATIONS BRAF ET NRAS DANS LE 
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Mélanome de l’uvée (95% MIOC)

Mélanome de la conjonctive (5% MIOC)



Mélanome de l’uvée

Mélanome de la choroïde/corps ciliaires
Gènes récepteurs couplés à une protéine G
GNAQ - GNA11 - CYSLTR2 - PLCB4
BAP1

Mélanome de la conjonctive
Gènes activant la voie MAPK :
NF1 – BRAF – NRAS – HRAS - KRAS

BAP1



Mélanome de la conjonctive
NF1 (33-50%)
BRAF (29-46%)
NRAS  (11-26%)

Rares
Évolution aggressive (R > 50% cas, 30% DC à 10 ans)
Survenant de novo ou sur lesion pré-existante (C-MIN, naevus)



Matériel et méthodes

vIHC sur lames entières
• BRAFV600E
• NRASQ61R

COHORTE DE 20 MC

MATÉRIEL FIXÉ ET INCLUS EN PARAFFINE

v Génotypage
Ø Séq. ciblé hotspots

ANALY
SE STAT DE 

CONCORDANCE



Résultats BRAF 

3+

COHORTE DE 20 MC

- 2 cas épuisés

v Génotypage
Ø0/15 BRAF V600E
Ø 1/15 BRAF V600K

15-

COHORTE DE 18 MC

v Génotypage
Ø 3/3 BRAF V600E



Résultats NRAS 

4+

COHORTE DE 20 MC

- 2 cas épuisés

v  Génotypage
Ø 0/14 NRAS Q61R
Ø 1/14 NRAS Q61L
Ø 1/14 NRAS G61E

14-

COHORTE DE 18 MC

v Génotypage
Ø 3/4 NRAS Q61R



Résultats 

vSe = 100%
vSpé = 100%

BRAF NRAS

vSe = 100%
vSpé = 93%



Interprétation marquages

v Marquage diffus
vIntensité modérée à 

forte


